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Dro6b stanowi kluczowe Zrodlo biatka dla ludzi na catym $wiecie. Podobnie jak u ludzi, uktad
trawienny kurczat jest wypetniony miliardami drobnych organizmoéw, gtownie bakterii, zwanych
facznie ,,mikrobiomem jelitowym”. Ten mikrobiom odgrywa istotng role¢ w zdrowiu kurczat,
wplywajac na wszystko, od ich uktadu odpornosciowego po sposob trawienia pokarmu. Kurczgta,
ktére maja kontakt z dorostymi kurami, moga naby¢ od nich korzystne bakterie. Jednak na duzych
fermach drobiu piskleta czgsto sg trzymane oddzielnie. Planujemy zbada¢, jak ta separacja od
dorostych ptakow wptywa na zdrowie jelit kurczat. Chcemy zrozumieé, jak rozwija si¢ mikrobiom
jelitowy u mtodych kurczat 1 jak wptywa na ich ogo6lny dobrobyt.

Przebadamy dwie grupy kurczat: jedna grupe hodowang z dorosta kurg i druga grupe
hodowang oddzielnie. Naszym celem jest sprawdzenie, jak ich mikrobiom jelitowy zmienia si¢ w
czasie podczas rozwoju. W tym celu pobierzemy probki katomoczu od kurczat i kur w kilku punktach
czasowych. Wyizolujemy DNA z probek katomoczu 1 uzyjemy metody zwanej ,,sekwencjonowaniem
calego metagenomu”, aby odczyta¢ cale DNA z tych probek. Pozwoli nam to na zbadanie kodu
genetycznego wszystkich mikroorganizmow, a za pomocg metod obliczeniowych ujawnimy
organizmy i ich geny obecne w oryginalnej probce. W poréwnaniu z poprzednimi badaniami, ktére
koncentrowaly si¢ na wybranych regionach DNA charakterystycznych dla okreslonych rodzajow
bakterii (gatunkéw), robimy co§ nowego: przygladamy si¢ mikrobiomowi jelitowemu kur z
superdoktadnymi szczegétami, az bgdziemy mogli zobaczy¢ nie tylko rézne gatunki bakterii, ale
takze rozne wersje tych bakterii (szczepy). Jest to wazne, poniewaz nawet niewielkie réznice moga
oznacza¢ duze zmiany w tym, co te bakterie robig. Tworzac kompletne profile genetyczne i
porownujac je, mozemy doktadnie okresli¢ szczepy bakterii wspolne dla kur i kurczat lub kurczat i
srodowiska. Opracujemy zaawansowane metody obliczeniowe, aby $ledzi¢ te transmisje szczepow
bakterii i sprawdzi¢, jak dtugo pozostaja one w jelitach pisklat. Zmierzymy rowniez ogdlny stan
zdrowia pisklat, obserwujac takie rzeczy jak, na przyktad, biomarkery stanu zapalenego jelit.

Spodziewamy si¢, ze piskleta hodowane z kurami rozwing zdrowszy mikrobiom jelitowy,
poniewaz otrzymaja korzystne bakterie bezposrednio od dorostych kur. Uwazamy ze te piskleta beda
miaty silniejszy uktad odpornosciowy 1 lepsze zdrowie jelit w porownaniu z piskletami hodowanymi
oddzielnie. Oczekujemy rowniez, ze mikrobiom pisklat hodowanych z kurami bedzie bardziej zdolny
do przetwarzania niektorych sktadnikow odzywczych niz mikrobiom pisklat hodowanych oddzielnie.
Naszym celem jest zidentyfikowanie konkretnych szczepow bakterii, ktore sa zwigzane z dobrym
zdrowiem kurczat. Te ,,dobre bakterie” moglyby potencjalnie by¢ wykorzystane jako probiotyki w
celu poprawy zdrowia kurczat hodowanych w warunkach komercyjnych. Opracujemy rowniez
przyjazne dla uzytkownika narzedzia komputerowe, ktére pomoga innym badaczom analizowac
podobne dane z innych organizmow, nawet jesli nie majg oni szerokich umiej¢tnosci komputerowych.

Poprzez zrozumienie w jaki sposob transmisja bakterii jelitowych od dorostej kury wplywa
na rozw6j mikrobiomu jelitowego u kurczat, mozemy przyczyni¢ si¢ do opracowania strategii
poprawy zdrowia i dobrostanu kurczat. Te badania moga prowadzi¢ do bardziej efektywnych i
zrownowazonych praktyk hodowli kurczat, zmniejszajac potrzebe stosowania antybiotykdow.
Zdrowsze kurczeta oznaczaja bezpieczniejsza 1 bardziej niezawodng zywno$¢ dla wszystkich, a takze
zmniejszone ryzyko finansowe dla rolnikow.



