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Kleszcze sg nie bez powodu sg uwazane za najgrozniejszych przenosicieli (wektory) patogendow
na potkuli pétnocnej. Przenoszg wiele réoznych gatunkéw bakterii, wirusdw i pasozytéow
(Babesia, Theileria), patogennych dla ludzi i zwierzat. Ryzyko dla zdrowia wynika z wachlarza
patogendw przenoszonych przez dany gatunek kleszcza, a takze z zageszczen kleszczy w
srodowisku i wysokosci odsetka zakazen, ktéry moze sie bardzo réznic dla réznych patogendéw
i lokalizacji. Niektore patogeny sg Scisle zwigzane z jednym gatunkiem kleszczy, a wiec ryzyko
zarazenia zalezec¢ bedzie od wystepowania danego gatunku kleszcza i jego zakazenia. Kleszcze,
podobnie jak ssaki, w tym ludzie, sg skolonizowane przez wiele mikroorganizméw, ktore
tworzg mikrobiote kleszczy. Mikrobiota ta moze by¢ niezbedna do zakoriczenia cyklu
zyciowego kleszczy, wptywajagc np. na proces zerowania kleszczy. Niektore sktadniki
mikrobioty sg kluczowymi endosymbiontami kleszczy, ale mogg réwniez wchodzi¢ w
interakcje z mikroorganizmami patogennymi dla ssakow (patogeny przenoszone przez
kleszcze). Zamierzamy poszukiwaé takiego zwigzku miedzy niepatogennymi i
chorobotwdérczymi mikroorganizmami wystepujacymi w rdéznych kleszczach z réznych
regiondw swiata za pomocg nowoczesnych technik molekularnych (sekwencjonowanie nowej
generacji, NGS).

W Europie coraz czesciej opisywane sg przypadki pojawiania sie ‘egzotycznych’ kleszczy, ktére
wraz z ociepleniem klimatu, znajdujg dla siebie dogodne warunki do przezycia. Do takich
gatunkéw nalezg mato poznane gatunki z rodzaju Hyalomma czy Haemophysalis. Obecnosc¢
tych kleszczy moze stanowi¢ nowe zagrozenie dla zdrowia ludzi i zwierzat, cho¢ brakuje danych
na temat ich zarazenia patogenami. W naszych badaniach z 2019 roku wykryliSmy na
Zachodzie Polski nowe stanowiska kleszcza Haemaphysalis concinna, zarazonego nowym,
nieopisanym dotad gatunkiem Babesia, niepokojgco przypominajgcym pierwotniaki
izolowane od ludzi z babeszjozg z Chin i Sfowenii. U kleszczy tych wykryliSmy réwniez kretki
Borrelia afzelii, wywotujgce borelioze. Wyniki tych badan wskazujg na potrzebe badan nad
mato poznanymi gatunkami kleszczy.

W tym eko-epidemiologicznym projekcie chcemy przebadac¢ szeroki wachlarz réznych
gatunkéw kleszczy z catego $Swiata, z naciskiem na kleszcze z mato poznanych rodzajow, jak
Haemaphysalis, Hyalomma, Amblyomma czy Rhipicephalus. W kleszczach tych istnieje duza
szansa na wykrycie (i opisanie) nowych dla nauki gatunkéw patogendéw z rodzajéw Babesia i
Theileria. Zastosowanie techniki NGS powinno umozliwi¢ rozpoznanie koinfekcji
(wspodtzarazenia) réznymi patogenami u kleszczy, ale takze znalez¢ zwigzek miedzy obecnoscia
patogennych i niepatogennych mikroorganizmoéw w réznych kleszczach. Dodatkowo, chcemy
sprawdzi¢ czy te rodzaje kleszczy mogg braé udziat w przenoszeniu kretkéw Borrelia.

Podsumowujgc, nasze badania pomogg okresli¢ wektorowg role mato poznanych a
rozprzestrzeniajgcych sie gatunkéw kleszczy i odkryé niebadane wczesniej powigzania miedzy
mikrobiotg kleszczy a patogenami przenoszonymi przez nie w réznych rejonach $wiata.



